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For at få punktopstilling 
på teksten 

(flere niveauer findes), 

For at få venstrestillet tekst 
uden punktopstilling, brug 

Molekylær Medicinsk Afdeling 

Å 85 ansatte

Å Diagnostik

ï Arvelig kræft

ï Arvelige hjertesygdomme

ï Exomer(endokrine 
sygdomme)

ï Center for Fælles NGS Enhed 
(FNE)

Å Forskning

ï Blære kræft

ï Tarm kræft

ï Prostata kræft

ï Bioinformatik

ÅNationalt Genomcenter



Fra patient til svar med NGS

ÅNextGeneration Sequencing

ÅTeknik der har muliggjort sekventeringaf enorme mængder 
DNA på kort tid 

ÅMetoden har åbnet nye veje til at finde DNA variationer  
(arvelige eller erhvervede)



ÅBelyse arbejdsmængden

ÅRessourcer

ÅKompetencer

ÅVigtighed af samarbejde på tværs af teams 
(sygeplejersker, læger, bioanalytikere, 
molekylærbiologer, bioinformatikere)

Vores Agenda:



Personlig medicin

SomaSeq:

Sekventeringaf solide tumorer med diagnostisk og 
behandlingsmæssige formål.



SomaSeqPatientgrupper

ÅOPRA patienter: Voksne patienter som har udtømt 
deres behandlingsmuligheder

ÅCUP: Patienter med ukendt primær tumor

ÅBørneonkologiske patienter: Diagnostisk og 
behandling. 



Workflow:
ÅPatient inkluderes

ÅIndsamling

ÅModtagelse

ÅBiobank /LIMS

ÅOprensning

ÅQC 

ÅBiblioteks Prep.

ÅQC

ÅSekventering

ÅData Analyse

ÅSvarrapport

ÅMDT (Multidisciplinær 
Team konference)



Indsamling af prøvemateriale
ÅHvad skal vi bruge 
ÅVæv & Blod 

ÅKommunikation med kir. Afdelinger 
ÅInformationer

2) 2 × vævsbiopsier i 
RNAlater

1) Arkiv FFPE Blok /snit 

VÆV

Tumor DNA og 
RNA 

4 ×9ml Streckrør

Hvidt 
cellelag 
(buffy coat)

~20 ml 
plasma

Blodprøver

GermlineDNA ctDNA



Modtagelse 

ÅNålebiopsier& Blod 
ÅVerificering og opbevaring

ÅProjekt start på MOMA 
ÅUgentlig basis 

ÅPræparering 



Styrings systemer 

ÅTavlen 
ÅInformationer fra inklusion

ÅBio-Banken
ÅSystematik 

ÅStruktureret

ÅLIMS(Laboratory Information Management System)

ÅSystem til prøvens sporbarhed i laboratoriet



ÅManuelle del
ÅForbehandling 

ÅHåndoprensning 

ÅAutomatiseret del
ÅRobotterne
ÅQiasymphonyPlasma & Buffy-CoatĄDNA 

ÅQiaCubeĄDNA/RNA

Oprensning af prøver 



QC - Væv

ÅKrav 
ÅUdbytte > 500ng

ÅRIN.
ÅDegradering af RNA

Å7> RIN

ÅKvalitet ok     NGS



DNA Blod      - DNA/RNA tumor 

Klar til workflow i NGS



DNA fragmentation 
(covaris)

KAPA Hyper library 
preparation

Sciclone

NimblegenEZ-in solution capture (MSK/EXM)

DNA 
oprensning 

blod

DropSenseand 
TapeStation

QC (TapeStation)

QC (DropSenseand Tapestation) Wash (Sciclone)

PCR

Purification 
(Zephyr)

Quantification 
(DropSenseand 

Tapestation)

Illumina NovaSeqsekventering

Wet lab NGS Workflow

KAPA mRNA HyperPrep
(Sciclone)

Pre

Post

DNA/RNA 
oprensning 

væv
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Laboratory

Information

Management

System


